
    

HIV CTL Epitopes

I-130
DEC 96

Nef CTL Epitope 5

CONSENSUS-B rPqVpLRPmty
Epitope5 RPQVPLRPMTY (B35)

CONSENSUS-A -----------
U455 -----------
IBNG -----------
SF1704 -----------

CONSENSUS-B -----------
SF2 -----------
LAI T----------
NL43 T----------
LW123 T----------
GLNEF3 -----------
GLNEF5 T----------
GLNEF6 T----------
BRVA K----------
MN K----------
SC -----------
BAL1 ----------R
JRCSF -----------
JRFL -----------
NH53 -----------
OYI -----------
SF162 -----------
CAM1 -----------
HEI39BL ----------S
HEI3BL -----------
HEI4BL -----------
SF33 K----------
SWB84 ----------R
HAN -----------
D31 K----------
RF ----------F
YU10 ----------H
BCSG3C --------I--
P896 -----------
5021911 -----------
5049501 -----------
E88NEF K----------
E90NEF K----------
E81NEF -----------
P102A13 -----------
P164A22 -----------
P166A10 -----------
P171A10 K----------
P175A01 -----------
P179A18 T----------
P192A13 --------I--
P226A12 -----------
P227A16 -----------
P233A17 T----------
P248A01 -----------
P357A01 -----------
NE001 ----------R
BO1 -----------
CD1 -----------
D8511 -----------
D881 K----------
D901 -----------
DH1 -----------
E1 -----------

CONSENSUS-B -----------

LM1 -----------
LSS1 ---------S-
RP12 K----------
RR1 -----------
SF1 -----------
3202A12 K----------
3202A21 K----------
MANC ----------F
WEAU160 -----------

CONSENSUS-C -----------
93MW959.18 -----------

CONSENSUS-D -----------
ELI -----------
Z6 -----------
NDK -----------

CONSENSUS-E -----------
93TH966.8 -----------
1-2 ----------F
11-25 --H-------F
11-31 ----------F
122-16 -----------
17-37 -----------
17-38 -----------
18-43 -L---------
235-32 -----------
24-52 -----------
240-12 M----------
26-2 -----------
27-18 ----------F
27-20 -----I----F
35-2 ---------A-
6-15 -----------
7-20 ----------F
7-7 ----------F
73-22 ----------F
74-24 -----------
89-30 ----------F
89-4 ----------F
9-3 -----------
98-1 -----------
98-4 -----------

CONSENSUS-F --------?--
93BR020.17 --------I--
93BR029.2 -----------

CONSENSUS-G ----------F
92RU131.9 ----------F

CONSENSUS-O ?---------?
ANT70 A----------
MVP5180 ----------F

CONSENSUS-U ----------?
MAL -----------
Z321 ----------F

CPZGAB -----T-----

Nef CTL Epitope 6-14
CONSENSUS-B qVpLRPmtyk
Epitope6 QVPLRPMTYK (A11)
Epitope7 QVPLRPMTYK (A2)
Epitope8 QVPLRPMTYK (A3,A11,B35)
Epitope9 QVPLRPMTYK (A3.1)
Epitope10 VPLRPMTY (A3)
Epitope11 VPLRPMTY (B*3501)
Epitope12 VPLRPMTY (B35)
Epitope13 VPLRPMTYK (A11)
Epitope14 PLRPMTYK (A11)

CONSENSUS-A ----------
U455 ----------
IBNG ----------
SF1704 ----------

CONSENSUS-B ----------
SF2 ----------
LAI ----------
NL43 ----------
LW123 ----------
GLNEF3 ----------
GLNEF5 ----------
GLNEF6 ----------
BRVA ----------
MN ----------
SC ----------
BAL1 --------RS
JRCSF ----------
JRFL ----------
NH53 ----------
OYI ----------
SF162 ----------
CAM1 ----------
HEI39BL --------SR
HEI3BL ----------
HEI4BL ----------
SF33 ----------
SWB84 --------RR
HAN ----------
D31 ----------
RF --------F-
YU10 --------H-
BCSG3C ------I---
P896 ----------
5021911 ----------
5049501 ----------
COL83A M---------
E88NEF ----------
E90NEF ----------
E81NEF ----------
P102A13 ----------
P164A22 ----------
P166A10 ----------
P171A10 ----------
P175A01 ----------
P179A18 ----------
P192A13 ------I---
P226A12 ----------
P227A16 ----------
P233A17 ----------
P248A01 ----------
P357A01 ----------
NE001 --------RR



    

HIV CTL Epitopes

I-131
DEC 96

CONSENSUS-B ----------

BO1 ----------
CD1 ----------
D8511 ----------
D881 ----------
D901 ----------
DH1 ----------
E1 ----------
LM1 ----------
LSS1 -------S--
RP12 ----------
RR1 ----------
SF1 ----------
3202A12 ----------
3202A21 ----------
MANC --------F-
WEAU160 ----------

CONSENSUS-C ----------
93MW959.18 ----------

CONSENSUS-D ----------
ELI ----------
Z6 ----------
NDK ----------

CONSENSUS-E ----------
93TH966.8 ----------
1-2 --------F-
11-25 H-------F-
11-31 --------F-
122-16 ----------
17-37 ----------
17-38 ----------
18-43 ----------
235-32 ----------
24-52 ----------
240-12 ----------
26-2 ----------
27-18 --------F-
27-20 ---I----F-
35-2 -------A--
6-15 ----------
7-20 --------F-
7-7 --------F-
73-22 --------F-
74-24 ----------
89-30 --------F-
89-4 --------F-
9-3 ----------
98-1 ----------
98-4 ----------

CONSENSUS-F ------?---
93BR020.17 ------I---
93BR029.2 ----------

CONSENSUS-G --------F-
92RU131.9 --------F-

CONSENSUS-O --------?-
ANT70 ----------
MVP5180 --------F-

CONSENSUS-U --------?-
MAL ----------
Z321 --------F-

CPZGAB ---T------

Nef CTL Epitope 15-17

CONSENSUS-B aA?DlShFlkek
Epitope15 AAVDLSHFLKEK (A11)
Epitope16 AVDLSHFLK (A11)
Epitope17 DLSHFLKEK (A3.1)

CONSENSUS-A g-v---------
U455 --F---F-----
IBNG G-V---------
SF1704 G-V---------

CONSENSUS-B --?---------
SF2 --L-I-------
LAI --V---------
NL43 --V---------
LW123 --V---------
GLNEF3 --V---------
GLNEF5 --V---------
GLNEF6 --V---------
BRVA --V---------
MN --L---------
SC --V--------Q
BAL1 --I-----F-K-
JRCSF --I---------
JRFL G-V---------
NH53 --V--------T
OYI G-L---------
SF162 --L---------
CAM1 --L-I-------
HEI20BL G-L--------N
HEI28BL G-x------R--
HEI39BL --R---------
HEI3BL G-L---------
HEI4BL --V---------
SF33 --L---------
SWB84 --I------R--
HAN G-L---------
D31 --V---------
RF --V---------
YU10 --M---------
BCSG3C --V-I-------
P896 --V---------
5021911 --W---F-----
5049501 G-L--------Q
COL83A G-V---------
E88NEF G-V---------
E90NEF G-V---------
E81NEF G-V---------
P102A13 --V--------L
P164A22 --I-M-------
P166A10 --I---------
P171A10 G-V---------
P175A01 --I---------
P179A18 --V---------
P192A13 --L---------
P226A12 --V--------M
P227A16 G-L---------
P233A17 --V---------
P248A01 --V---------
P357A01 G-L---------
NE001 --I------R--
BO1 --V---------
CD1 --V---------

CONSENSUS-B --?---------

D8511 G-L---------
D881 G-L---------
D901 G-L---------
DH1 G-L---------
E1 G-L---------
LM1 G-L--------E
LSS1 --V-I-------
RP12 --V---------
RR1 --V---------
SF1 G-V---------
3202A12 G-L---------
3202A21 G-L---------
MANC G-L------R--
WEAU160 --H-----

CONSENSUS-C G-F---F-

93MW959.18 G-F---F-

CONSENSUS-D e-v---------
ELI E-L---------
Z6 L-V---------
NDK E-V---------

CONSENSUS-E g-f---F-----
93TH966.8 G-F---F-
1-2 E-F---F-----
11-25 G-F---F-----
11-31 G-F---F-----
122-16 G-F---F--R--
17-37 G-F---F-----
17-38 G-F---F-----
18-43 --F---F-----
235-32 G-F---F-----
24-52 G-F---F-----
240-12 G-F-F-F-----
26-2 G-F---F-----
27-18 G-F---F-----
27-20 GVF---F-----
35-2 G-F---F-----
6-15 G-F---F----Q
7-20 G-S---F-----
7-7 G-FG--F-----
73-22 G-F---F-----
74-24 --F---F-----
89-30 G-F---F-----
89-4 E-F---F-----
9-3 G-F---F--R--
98-1 G-F---F-----
98-4 G-F---F--R--

CONSENSUS-F G-----------
93BR020.17 G-V---------
93BR029.2 G-L---------

CONSENSUS-O ?-F---F-----
ANT70 G-F---F-----
MVP5180 --F---F-----

CONSENSUS-U G-F---?-----
MAL G-F---------
Z321 G-F---F-----

CPZGAB --F---------



    

HIV CTL Epitopes

I-132
DEC 96

Nef CTL Epitope 18-20

CONSENSUS-B DlShFlkekGGLeGl
Epitope18 DLSHFLKEKGGLEGL (A2)
Epitope19 DLSHFLKEKGGLEGL (B35)
Epitope20 FLKEKGGL (B8)

CONSENSUS-A ------------D--
U455 ---F--------D--
IBNG ------------D--
SF1704 ------------D--

CONSENSUS-B ---------------
SF2 -I-------------
LAI ---------------
NL43 ---------------
LW123 ---------------
GLNEF3 ---------------
GLNEF5 ---------------
GLNEF6 ---------------
BRVA ---------------
MN ------------D--
SC --------Q------
BAL1 -----F-K-------
JRCSF ---------------
JRFL ---------------
NH53 --------T------
OYI ---------------
SF162 ---------------
CAM1 -I------------I
HEI20BL --------N------
HEI28BL ------R--------
HEI39BL ------------D-M
HEI3BL --------------I
HEI4BL ---------------
SF33 ---------------
SWB84 ------R--------
HAN ---------------
D31 ---------------
RF ------------D--
YU10 ---------------
BCSG3C -I-------------
P896 ---------------
5021911 ---F-----------
5049501 --------Q------
COL83A ---------------
E88NEF ---------------
E90NEF ---------------
E81NEF ---------------
P102A13 --------L------
P164A22 -M----------D--
P166A10 ---------------
P171A10 ---------------
P175A01 ---------------
P179A18 ---------------
P192A13 ---------------
P226A12 --------M-----M
P227A16 ---------------
P233A17 ---------------
P248A01 ------------D--
P357A01 ---------------
NE001 ------R--------
BO1 ---------------
CD1 ---------------

CONSENSUS-B ---------------

D8511 ---------------
D881 ---------------
D901 ---------------
DH1 ---------------
E1 ---------------
LM1 --------E------
LSS1 -I-------------
RP12 ---------------
RR1 ---------------
SF1 ---------------
3202A12 ---------------
3202A21 ---------------
MANC ------R--------
WEAU160 -----$

CONSENSUS-D ---------------
ELI ---------------
Z6 ---------------
NDK ---------------

CONSENSUS-E ---F--------d--
1-2 ---F-----------
11-25 ---F--------D--
11-31 ---F--------D--
122-16 ---F--R-----D--
17-37 ---F--------D--
17-38 ---F--------D--
18-43 ---F--------D--
235-32 ---F-----------
24-52 ---F--------D--
240-12 -F-F--------D--
26-2 ---F-----------
27-18 ---F--------D--
27-20 ---F--------D--
35-2 ---F--------D--
6-15 ---F----Q---G--
7-20 ---F-------P---
7-7 G--F-----------
73-22 ---F--------D--
74-24 ---F--------D--
89-30 ---F-----------
89-4 ---F-----------
9-3 ---F--R-----D--
98-1 ---F-----------
98-4 ---F--R-----D--

CONSENSUS-F ---------------
93BR020.17 ---------------
93BR029.2 ---------------

CONSENSUS-O ---F--------?--
ANT70 ---F-----------
MVP5180 ---F--------D--

CONSENSUS-U ---?--------D--
MAL ------------D--
Z321 ---F--------D--

CPZGAB ---------------

Nef CTL Epitope 21

CONSENSUS-B ekGGLeGli?sqkR
Epitope21 EKGGLEGLIHSQRR
(A1,B8)

CONSENSUS-A -----D---y-?--
U455 -----D---H----
IBNG -----D---Y-K--
SF1704 -----D---Y-RR-

CONSENSUS-B --------------
SF2 ---------W--R-
LAI ---------H--R-
NL43 ---------H--R-
LW123 ---------H--R-
GLNEF3 --------VH----
GLNEF5 --------TY----
GLNEF6 ---------H--R-
BRVA ---------H--Q-
MN -----D---Y----
BAL1 K--------H----
JRCSF ---------Y----
JRFL ---------H----
NH53 -T-------F----
OYI ---------Y----
SF162 ---------Y----
CAM1 -------I-Y--R-
HEI20BL -N------VY--R-
HEI39BL -----D-M-Y----
HEI3BL -------I-Y----
HEI4BL ---------W----
SF33 --------VY----
SWB84 --------VH----
HAN ---------Y-P--
D31 --------VH----
RF -----D--VF----
YU10 ---------H--Q-
BCSG3C ---------F--R-
P896 --------VH----
5021911 ---------H--R-
5049501 -Q-------H----
COL83A ---------Y----
E88NEF --------VH--R-
E90NEF --------VH--R-
E81NEF ---------H--R-
P102A13 -L-------H--R-
P164A22 -----D---Y----
P166A10 ---------YC-Q-
P171A10 ---------Y----
P175A01 ---------YC-Q-
P179A18 ---------H--R-
P192A13 --------VYC-Q-
P226A12 -M-----M-H--Q-
P227A16 ---------Y----
P233A17 ---------H--R-
P248A01 -----D---Y----
P357A01 ---------H----
NE001 --------VH----
BO1 ---------H--R-
CD1 --------VY----
D8511 ---------Y----
D881 ---------F----
D901 ---------Y----



    

HIV CTL Epitopes

I-133
DEC 96

CONSENSUS-B --------------

DH1 ---------Y--R-
E1 ---------Y----
LM1 -E-------Y--R-
LSS1 ---------H----
RP12 ---------Y----
RR1 --------VY----
SF1 ---------H----
3202A12 ---------Y--R-
3202A21 ---------Y--R-
MANC --------VY----

CONSENSUS-D ---------W-K--
ELI ---------W-K--
Z6 ---------W-K--
NDK ---------W-K--

CONSENSUS-E -----d---y-Kr-
1-2 ---------Y-KR-
11-25 -----D---Y-KR-
11-31 -----D---Y-KR-
122-16 -----D---Y-KR-
17-37 -----D---H-KR-
17-38 -----D---H-KR-
18-43 -----D---Y-K--
235-32 ---------Y-KR-
24-52 -----D---H-K--
240-12 -----D---Y-K--
26-2 ---------Y-KR-
27-18 -----D---Y-KR-
27-20 -----D---Y-KR-
35-2 -----D--VY-KR-
6-15 -Q---G---Y-K--
7-20 ----P----Y-KR-
7-7 ---------Y-KR-
73-22 -----D---Y-K--
74-24 -----D---Y-K--
89-30 ---------Y-K--
89-4 ---------Y-KR-
9-3 -----D---Y-KR-
98-1 ---------Y-K--
98-4 -----D--VY-K--

CONSENSUS-F ---------Y-K?-
93BR020.17 ---------Y-KR-
93BR029.2 ---------Y-K--

CONSENSUS-O -----?---Y-H--
ANT70 ---------Y-H--
MVP5180 -----D---Y-H--

CONSENSUS-U -----D--?--?--
MAL -----D--VW-P--
Z321 -----D---Y-K--

CPZGAB --------VY-RR-

Nef CTL Epitope 22

CONSENSUS-B ?sqkRQdILdlwvyh
Epitope22 HSQRRQDILDLWIYH (B7)

CONSENSUS-A y-?---E-------n
U455 H-----E--------
IBNG Y-K---E-------N
SF1704 Y-RR--E-------N

CONSENSUS-B ---------------
SF2 W--R--E-----I--
LAI H--R--------I--
NL43 H--R--------I--
LW123 H--R--------I--
GLNEF3 H--------------
GLNEF5 Y-----------I--
GLNEF6 H--R--------I--
BRVA H--Q-----------
MN Y--------------
SC H--R--------I--
BAL1 H--------------
JRCSF Y-----------I--
JRFL H--------------
NH53 F-----E-----I--
OYI Y--------------
SF162 Y-----------IH-
CAM1 Y--R--------I--
HEI20BL Y--R--E--------
HEI39BL Y-----E--------
HEI3BL Y--------------
HEI4BL W--------------
SF33 Y-----------I--
SWB84 H-----E--------
HAN Y-P---E--------
D31 H--------------
RF F--------------
YU10 H--Q-----------
BCSG3C F--R--------T--
P896 H--------------
5021911 H--R--------I--
5049501 H--------------
COL83A Y--------------
E88NEF H--R--------I--
E90NEF H--R----------N
E81NEF H--R-----------
P102A13 H--R--E--------
P164A22 Y-----E--------
P166A10 YC-Q-----------
P171A10 Y-----------IH-
P175A01 YC-Q------M----
P179A18 H--R--------I--
P192A13 YC-Q-----------
P226A12 H--Q-----------
P227A16 Y--------------
P233A17 H--R--------I--
P248A01 Y--------------
P357A01 H-----G--------
NE001 H-----E--------
BO1 H--R--------I--
CD1 Y--------N-----
D8511 Y--------------
D881 F--------------
D901 Y--------------

CONSENSUS-B ---------------

E1 Y--------------
LM1 Y--R-----------
LSS1 H-----------I--
RP12 Y--------------
RR1 Y-------------N
SF1 H--------------
3202A12 Y--R--------I--
3202A21 Y--R--------I--
MANC Y--------------

CONSENSUS-D W-K---E-------N
ELI W-K---E-------N
Z6 W-K---E-------N
NDK W-K---E-------N

CONSENSUS-E y-Kr--e-------n
1-2 Y-KR--E-------N
11-25 Y-KR--E-------N
11-31 Y-KR--E-------N
122-16 Y-KR--E-------N
17-37 H-KR----------N
17-38 H-KR--E-------N
18-43 Y-K---E-------N
235-32 Y-KR--E-------N
24-52 H-K---E-------N
240-12 Y-K---E-------N
26-2 Y-KR--E--------
27-18 Y-KR--E-------N
27-20 Y-KR--E-------N
35-2 Y-KR--E-------N
6-15 Y-K---E-------N
7-20 Y-KR--E--------
7-7 Y-KR--E--------
73-22 Y-K---E-------N
74-24 Y-K---E-------N
89-30 Y-K---E-------N
89-4 Y-KR--E-------N
9-3 Y-KR--E-------N
98-1 Y-K---E-------N
98-4 Y-K---E-------N

CONSENSUS-F Y-K?--E--------

93BR020.17 Y-KR--E--------
93BR029.2 Y-K---E--------

CONSENSUS-O Y-H--AE-----?-?
ANT70 Y-H--AE-------N
MVP5180 Y-H--AE-----I--

CONSENSUS-U --?---E--------
MAL W-P---E--------
Z321 Y-K---E--------

CPZGAB Y-RR--E--------



    

HIV CTL Epitopes

I-134
DEC 96

Nef CTL Epitope 23
CONSENSUS-B kRQdILdlwv
Epitope23 RRQDILDLWI (B27)

CONSENSUS-A ---E------
U455 ---E------
IBNG ---E------
SF1704 R--E------

CONSENSUS-B ---------
SF2 R--E-----I
LAI R--------I
NL43 R--------I
LW123 R--------I
GLNEF3 ----------
GLNEF5 ---------I
GLNEF6 R--------I
BRVA Q---------
MN ----------
SC R--------I
BAL1 ----------
JRCSF ---------I
JRFL ----------
NH53 ---E-----I
OYI ----------
SF162 ---------I
CAM1 R--------I
HEI20BL R--E------
HEI39BL ---E------
HEI3BL ----------
HEI4BL ----------
SF33 ---------I
SWB84 ---E------
HAN ---E------
D31 ----------
RF ----------
YU10 Q---------
BCSG3C R--------T
P896 ----------
5021911 R--------I
5049501 ----------
COL83A ----------
E88NEF R--------I
E90NEF R---------
E81NEF R---------
P102A13 R--E------
P164A22 ---E------
P166A10 Q---------
P171A10 ---------I
P175A01 Q------M--
P179A18 R--------I
P192A13 Q---------
P226A12 Q---------
P227A16 ----------
P233A17 R--------I
P248A01 ----------
P357A01 ---G------
NE001 ---E------
BO1 R--------I

CONSENSUS-B ---------
CD1 ------N---
D8511 ----------
D881 ----------
D901 ----------
DH1 R-------$-
E1 ----------
LM1 R---------
LSS1 ---------I
RP12 ----------
RR1 ----------
SF1 ----------
3202A12 R--------I
3202A21 R--------I
MANC ----------

CONSENSUS-D ---E------
ELI ---E------
Z6 ---E------
NDK ---E------

CONSENSUS-E r--e------
1-2 R--E------
11-25 R--E------
11-31 R--E------
122-16 R--E------
17-37 R---------
17-38 R--E------
18-43 ---E------
235-32 R--E------
24-52 ---E------
240-12 ---E------
26-2 R--E------
27-18 R--E------
27-20 R--E------
35-2 R--E------
6-15 ---E------
7-20 R--E------
7-7 R--E------
73-22 ---E------
74-24 ---E------
89-30 ---E------
89-4 R--E------
9-3 R--E------
98-1 ---E------
98-4 ---E------

CONSENSUS-F ?--E------
93BR020.17 R--E------
93BR029.2 ---E------

CONSENSUS-O --AE-----?
ANT70 --AE------
MVP5180 --AE-----I

CONSENSUS-U ---E------
MAL ---E------
Z321 ---E------

CPZGAB R--E------



    

HIV CTL Epitopes

I-135
DEC 96

Nef CTL Epitope 24-29

CONSENSUS-B wvyhTQGyFPDwqnyT
Epitope24 WIYHTQGYFPDWQ (B17)
Epitope25 WIYHTQGYFPDWQNYT (A1)
Epitope26 YHTQGYFPQWQ (B17)
Epitope27 TQGYFPDWQNYT (B17)
Epitope28 QGYFPDWQNY (Bw62)
Epitope29 YFPDWQNYT (?)

CONSENSUS-A ---n---f--------
U455 -------F--------
IBNG ---N---F--------
SF1704 ---N------------

CONSENSUS-B ----------------
SF2 -I--------------
LAI -I--------------
NL43 -I--------------
LW123 -I--------------
GLNEF3 ----------------
GLNEF5 -I-----------KD-
GLNEF6 -I---------$----
BRVA ----------------
MN ----------------
SC -I--------------
BAL1 ----------------
JRCSF -I--------------
JRFL ----------------
NH53 -I--------------
OYI ----------------
SF162 -IH-------------
CAM1 -I--------------
HEI20BL ----------------
HEI28BL ---N------------
HEI39BL ----------------
HEI3BL ----------------
HEI4BL ----------------
SF33 -I--------------
SWB84 ----------------
HAN ----------------
D31 ----------------
RF ----------------
YU10 ----------------
BCSG3C -T--------------
P896 -------F--------
5021911 -I--------------
5049501 ----------------
COL83A ----------------
E88NEF -I--------------
E90NEF ---N------------
E81NEF ----------------
P102A13 ----------------
P164A22 ----------------
P166A10 ----------------
P171A10 -IH-------------
P175A01 ----------------
P179A18 -I---------$----
P192A13 ----------------
P226A12 ----------------
P227A16 ----------------
P233A17 -I---------$----
P248A01 ----------------
P357A01 ----------------

CONSENSUS-B ----------------

NE001 ----------------
BO1 -I--------------
CD1 ----------------
D8511 ----------------
D881 ----------------
D901 ----------------
DH1 $---------------
E1 -------------C--
LM1 ----------------
LSS1 -I--------------
RP12 ----------------
RR1 ---N------------
SF1 -------F----H---
3202A12 -I--------------
3202A21 -I--------------
MANC ----------------

CONSENSUS-D ---N---I--------
ELI ---N---I--------
Z6 ---N---I--------
NDK ---N---I--------

CONSENSUS-E ---n---f--------
1-2 ---N---F--------
11-25 ---N---F----H---
11-31 ---N---F----H---
122-16 ---N---F----H---
17-37 ---N------------
17-38 ---N---F--------
18-43 ---N---F--------
235-32 ---N---F--------
24-52 ---N---FL---H---
240-12 ---N---F--------
26-2 -------F----H---
27-18 ---N---F--------
27-20 ---N---F----H---
35-2 ---N---L----H---
6-15 ---N---F--------
7-20 -------F----H---
7-7 -------F----H---
73-22 ---N---F--------
74-24 ---N---F--------
89-30 ---N---F--------
89-4 ---N---F--------
9-3 ---N---F----DD--
98-1 ---N---F----H---
98-4 ---N---F----H---

CONSENSUS-O -?-?---F-----?--
ANT70 ---N---F--------
MVP5180 -I-----F-----C--

CONSENSUS-U -------?----?---
MAL ----------------
Z321 -------F----H---

CPZGAB -------F--------



    

HIV CTL Epitopes

I-136
DEC 96

Nef CTL Epitope 30-32

CONSENSUS-B DwqnyTpgPg?ryPLt
Epitope30 QWQNYTPGPGVRYPL (?)
Epitope31 NYTPGPGVRYPLT (B7)
Epitope32 TPGPGVRYPL (B7)

CONSENSUS-A ----------t-f---
U455 ----------I-----
IBNG ----------T-F---
SF1704 ----------T-F---
CONSENSUS-B ----------------
SF2 ----------I-----
LAI ----------V-----
NL43 ----------V-----
LW123 ----------I-----
GLNEF3 ------S---V-F---
GLNEF5 ---KD-----V-----
GLNEF6 ----------V-----
BRVA ----------V-----
MN ----------I-----
BAL1 ----------T-F---
JRCSF ------A---V-F---
JRFL ----------I-F---
NH53 ----------I-----
OYI ----------I----C
SF162 ----------I-----
CAM1 ----------I-----
HEI20BL ----------I-----
HEI28BL ----------V-W---
HEI39BL ----------T-----
HEI3BL ----------V-----
HEI4BL ----------V-F---
SF33 ----------V-F---
SWB84 ----------T-W---
HAN ----------V-----
D31 ----------T-F---
RF ----------T-----
YU10 ----------T-W---
BCSG3C ----------I-----
P896 ----------I-----
5021911 ----------T-F---
5049501 ----------T-F---
COL83A ----------T-F---
E88NEF ----------T-----
E90NEF ----------T-----
E81NEF ----------I-----
P102A13 ----------I-----
P164A22 ----------V-----
P166A10 ----------I-----
P171A10 ------K---V-----
P175A01 ----------V-----
P179A18 -$--------V-----
P192A13 ----------I-----
P226A12 ----------I-----
P227A16 ----------I-----
P233A17 -$--------V-----
P248A01 ----------I-----

CONSENSUS-A ----------t-f---
P357A01 ----------I-----
NE001 ----------T-F---
BO1 ----------V-----
CD1 ----------I-----
D8511 ----------T-----
D881 ----------I-----
D901 ----------T-----
DH1 -------R-RTGF--C
E1 ---C------I-----
LM1 ----------T-----
LSS1 ----------I-----
RP12 ----------T-F---
RR1 ----------I-----
SF1 --H-------I-----
3202A12 ----------I-----
3202A21 ----------I-----
MANC ------R---I----A

CONSENSUS-D ----------I-----
ELI ----------I-----
Z6 ----------I-----
NDK ----------I-----

CONSENSUS-E ----------i----C
1-2 ----------I----C
11-25 --H-------I-F--C
11-31 --H-------I-F--C
122-16 --H---S---I----C
17-37 ----------I----C
17-38 ----------I----C
18-43 ----------I----C
235-32 ----------I----C
24-52 --H-------I----C
240-12 ----------I-F--C
26-2 --H-------I----C
27-18 ----------I-F--C
27-20 --H-------T-F--C
35-2 --H-------I----C
6-15 ----------I-F--C
7-20 --H-------I----C
7-7 --H-------I----C
73-22 ----------V----C
74-24 ----------I----C
89-30 ----------I----C
89-4 ----------I----C
9-3 --DD------I----C
98-1 --H-------I----C
98-4 --H-------I----C

CONSENSUS-O ---?--------F---
ANT70 ----------T-F---
MVP5180 ---C------P-F---

CONSENSUS-U --?---------?--?
MAL ----------I-F---
Z321 --H-------T----C

CPZGAB ------T---T-F--C



    

HIV CTL Epitopes

I-137
DEC 96

Nef CTL Epitope 33-38
CONSENSUS-B gPg?ryPLtfgWcfkLVPv
Epitope33 GPGVRYPLTFGWCY (B57)
Epitope34 GVRYPLTFGWCYKLVP (A1,B8)
Epitope35 GVRYPLTFGWCYKLVP (B18)
Epitope36 VRYPLTFGWCYKLVPV (B57)
Epitope37 RYPLTFGWCYK (B18)
Epitope38 YPLTFGWCF (B35)

CONSENSUS-A ---t-f-------------
U455 ---I---------Y-----
IBNG ---T-F------------M
SF1704 ---T-F-------------

CONSENSUS-B ---?---------------
SF2 ---I---------------
LAI ---V---------Y-----
NL43 ---V---------Y-----
LW123 ---I---------Y-----
GLNEF3 ---V-F-------------
GLNEF5 ---V---------------
GLNEF6 ---V---------Y-----
BRVA ---V---------------
MN ---I---------------
BAL1 ---T-F-------------
JRCSF ---V-F-------------
JRFL ---I-F-------------
NH53 ---I---------------
OYI ---I----C---------M
SF162 ---I---------------
CAM1 ---I---------------
HEI20BL ---I---------------
HEI28BL ---V-W-------------
HEI39BL ---T---------------
HEI3BL ---V---------------
HEI4BL ---V-F-------------
SF33 ---V-F-------------
SWB84 ---T-W---P---------
HAN ---V---------------
D31 ---T-F-------------
RF ---T---------------
YU10 ---T-W-------------
BCSG3C ---I---------------
P896 ---I---------Y-----
5021911 ---T-F-------------
5049501 ---T-F-------------
E88NEF ---T---------------
E90NEF ---T---------------
E81NEF ---I---------------
P102A13 ---I---------------
P164A22 ---V---------Y-----
P166A10 ---I---------------
P171A10 ---V----------$----
P175A01 ---V---------------
P179A18 ---V-----S--RY-----
P192A13 ---I---------------
P226A12 ---I---------------
P227A16 ---I---------------
P233A17 ---V---------Y-----

CONSENSUS-B ---?---------------
P248A01 ---I---------------
P357A01 ---I--------R------
NE001 ---T-F-------------
BO1 ---V---------------
CD1 ---I---------------
D8511 ---T---------------
D881 ---I---------------
D901 ---T---------------
DH1 R-RTGF--C-R--------
E1 ---I---------------
LM1 ---T--------------I
LSS1 ---I---------------
RP12 ---T-F-------------
RR1 ---I---------------
SF1 ---I---------------
3202A12 ---I---------------
3202A21 ---I---------------
MANC ---I----A----------

CONSENSUS-D ---I----------e----
ELI ---I---------YE----
Z6 ---I----------E----
NDK ---I----------Q----

CONSENSUS-E ---i----C----------
1-2 ---I----C----------
11-25 ---I-F--C----------
11-31 ---I-F--C----------
122-16 ---I----C----------
17-37 ---I----C----------
17-38 ---I----C----------
18-43 ---I----C----------
235-32 ---I----C----------
24-52 ---I----C----------
240-12 ---I-F--C----------
26-2 ---I----C----------
27-18 ---I-F--C----------
27-20 ---T-F--C----------
35-2 ---I----C----------
6-15 ---I-F--C----------
7-20 ---I----C----------
7-7 ---I----C----------
73-22 ---V----C----------
74-24 ---I----C----------
89-30 ---I----C----------
89-4 ---I----C----------
9-3 ---I----C----------
98-1 ---I----C----------
98-4 ---I----C----------

CONSENSUS-O -----F------L------
ANT70 ---T-F------L------
MVP5180 ---P-F------L------

CONSENSUS-U -----?--?---------?
MAL ---I-F------------M
Z321 ---T----C----------

CPZGAB ---T-F--C---------L



    

HIV CTL Epitopes

I-138
DEC 96

Nef CTL Epitope 39

CONSENSUS-B vl?WrFDsrl
Epitope39 VLEWRFDSRL (A2)

CONSENSUS-A --m-k-----
U455 --M-K---T-
IBNG --I-------
SF1704 T-M-K-----

CONSENSUS-B ----------
SF2 --V-----K-
LAI --E-------
NL43 --E-------
LW123 --E-------
GLNEF3 --E-------
GLNEF5 --E-K-----
GLNEF6 --E-------
BRVA --Q-------
SC --E----N--
BAL1 --A-K---S-
JRCSF --V-K---K-
JRFL --E-----K-
NH53 --K-----H-
OYI --V-K-----
SF162 --V-------
CAM1 --M-K-----
HEI28BL --V-K-----
HEI39BL --Q-K---Q-
HEI3BL --R-K---x-
HEI4BL --E-------
SF33 --V-K---H-
SWB84 --V-K---S-
HAN --K-K---H-
D31 --V-------
RF --V-K-----
YU10 --E-------
BCSG3C --E-------
P896 --V-------
5021911 --Q-K---S-
5049501 --M-K-----
COL83A --V-------
E88NEF --V-------
E90NEF --V-------
E81NEF --E-------
P102A13 --M-K-----
P164A22 --M-K-----
P166A10 --V-------
P171A10 --M-E-----
P175A01 --V-------
P179A18 --E-------
P192A13 --V-------
P226A12 --Q-------
P227A16 --Q-K-----
P233A17 --E-K-----
P248A01 --Q-K-----
P357A01 --E-------
NE001 --V-K---S-
BO1 --E-------
CD1 --E-K-----
D8511 --Q-K-----
D881 --Q-K-----
D901 --Q-K-----
DH1 --M-K-----

CONSENSUS-B ----------

E1 --E-------
LM1 --V-K-----
LSS1 --Q-K-----
RP12 --A-------
RR1 --E-----S-
SF1 --E-------
3202A12 --E-------
3202A21 --E-------
MANC --V-K-----

CONSENSUS-D --k---N---
ELI --K---N---
Z6 --K---N---
NDK --M---N---

CONSENSUS-E --m-K---a-
1-2 --M-K---A-
11-25 --I-K---A-
11-31 --I-K---A-
122-16 --M-K---A-
17-37 --M-K---A-
17-38 --M-K---A-
18-43 --M-K---A-
235-32 --L-K---A-
24-52 --M-K---S-
240-12 --M-K---A-
26-2 --M-K---A-
27-18 --M-K---A-
27-20 --M-K---A-
35-2 --M-K---A-
6-15 --M-K---S-
7-20 --M-K---A-
7-7 --M-K---A-
73-22 --M-K---S-
74-24 --M-K---T-
89-30 --M-K---A-
89-4 --M-K---A-
9-3 --M-K---A-
98-1 --M-K---A-
98-4 --M-K---A-

CONSENSUS-O I---?--RS-
ANT70 I-M-K--RS-
MVP5180 I-K-Q--RS-

CONSENSUS-U ----K---S-
MAL --K-K---S-
Z321 --M-K---S-

CPZGAB --V-------

Nef CTL Epitope 40-44

CONSENSUS-B DsrlAfhhmarel
Epitope40 DSRLAFHH (B35)
Epitope41 DSRLAFHHV (B51)
Epitope42 RLAFHHVAR (B52)
Epitope43 AFHHVAREL (B52,A2)
Epitope44 AFHHVAREK (A3)

CONSENSUS-A -----lk-r-?--
U455 --T--LK-R-Y--
IBNG ------R-T----
SF1704 -----LK-R-Q-M

CONSENSUS-B -------------
SF2 --K----------
LAI --------V----
NL43 --------V----
LW123 --------V----
GLNEF3 --------V----
GLNEF5 ------------K
GLNEF6 --------V----
BRVA -------------
SC -N---------D-
BAL1 --S-----V---
JRCSF --K--L--V----
JRFL --K-----V----
NH53 --H----------
OYI ------R-----V
SF162 -------------
CAM1 ------------K
HEI28BL -----Y-------
HEI39BL --Q-----V----
HEI4BL -------------
SF33 --H---R------
SWB84 --S-----K----
HAN --H-----K----
D31 ------K------
RF --------V---K
YU10 --------V----
BCSG3C -------------
P896 --------V----
5021911 --S--RR------
5049501 --------V----
COL83A ------N------
E88NEF -------------
E90NEF --------V----
E81NEF -------------
P102A13 ------Y-T---K
P164A22 --------I---K
P166A10 --------V----
P171A10 --------V----
P175A01 -------QL----
P179A18 --------V----
P192A13 --------V----
P226A12 -------L----K
P227A16 -------------
P233A17 --------V----
P248A01 -------------
P357A01 --------V---K
NE001 --S-----K----
BO1 ----------Q--
CD1 -------------
D8511 -------------



    

HIV CTL Epitopes

I-139
DEC 96

CONSENSUS-B -------------

D881 -------------
D901 -------------
DH1 -------------
E1 -------------
LM1 ------N------
LSS1 --------V----
RP12 --------V----
RR1 --S-----R---K
SF1 -----------K-
3202A12 -------------
3202A21 -------------
MANC --------VPD--

CONSENSUS-D N-----E-K---m
ELI N-----E-K---M
Z6 N-----E-K---M
NDK N----LE-K----

CONSENSUS-E --a--Rk-i----
1-2 --A--RK-I---M
11-25 --A--RR-I----
11-31 --A--RR-I----
122-16 --A--RK-I----
17-37 --A--RQ-V----
17-38 --A--RQ-V----
18-43 --A--RK-I---Q
235-32 --A--RK-I----
24-52 --S--RK-I---Q
240-12 --A--RK-V---Q
26-2 --A--RR-I----
27-18 --A--RK-I----
27-20 --A--RK-I----
35-2 --A--RK-I---Q
6-15 --S--RK-I----
7-20 --A--RK-I----
7-7 --A--RK-I----
73-22 --S--RR-I---Q
74-24 --T--RQ-T----
89-30 --A--RK-I----
89-4 --A--RK-I----
9-3 --A--RK-T----
98-1 --A--RR-I----
98-4 --A--RR-I----

CONSENSUS-O -RS-G?T-?-???
ANT70 -RS-GNT-V-MIT
MVP5180 -RS-GLT-I-LQK

CONSENSUS-U --S--??-?---?
MAL --S--LR-R---Q
Z321 --S--RK-L---M

CPZGAB -----LR-I---Q

Nef CTL Epitope 45

CONSENSUS-B hhmarelhpeyyKdc
Epitope45 HHVARELHPEYFKNC (A1)

CONSENSUS-A k-r-?-----f----
U455 K-R-Y-----F---
IBNG R-T------------
SF1704 K-R-Q-M---F----

CONSENSUS-B ---------------
SF2 ---------------
LAI --V--------F-N-
NL43 --V--------F-N-
LW123 --V--------F-N-
GLNEF3 --V--------F-N-
GLNEF5 ------K----F-N-
GLNEF6 --V--------F-N-
BRVA -------------N-
SC -----D---------
JRCSF --V------------
JRFL --V------------
NH53 ---------------
OYI R-----V--------
SF162 ---------------
CAM1 ------K---F----
HEI39BL --V------------
HEI4BL ---------------
SF33 R--------------
SWB84 --K------------
HAN --K------------
D31 K------------N
RF --V---K--------
YU10 --V----------N$
BCSG3C -------------NR
P896 --V--------F-N$
5021911 R------Y---F-N$
5049501 --V----------N$
COL83A N------------N-
E88NEF -------------N$
E90NEF --V----------N$
E81NEF -------------N-
P102A13 Y-T---K--------
P164A22 --I---K--------
P166A10 --V----------N$
P171A10 --V----------N$
P175A01 -QL----------N$
P179A18 --V--------F-N-
P192A13 --V----------N$
P226A12 -L----K----F---
P227A16 ---------------
P233A17 --V--------F-N-
P248A01 -------------N$
P357A01 --V---K--------
NE001 --K------------
BO1 ----Q--Y-----N-
CD1 -------------N$
D8511 ---------------
D881 ---------------
D901 ---------------
DH1 ---------------
E1 ---------------
LM1 N------------N-
LSS1 --V----------N$

CONSENSUS-B ---------------

RP12 --V------------
RR1 --R---K--D---N-
SF1 -----K-------N-
3202A12 ---------------
3202A21 ---------------
MANC --VPD----------

CONSENSUS-D E-K---m---F----
ELI E-K---M---F--N
Z6 E-K---M---F----
NDK E-K-------F----

CONSENSUS-E k-i------------
1-2 K-I---M---F----
11-25 R-I----R-------
11-31 R-I------------
122-16 K-I-------F----
17-37 Q-V------------
17-38 Q-V------------
18-43 K-I---Q---F----
235-32 K-I-------F----
24-52 K-I---Q--------
240-12 K-V---Q--------
26-2 R-I----R-------
27-18 K-I------D-----
27-20 K-I------D-----
35-2 K-I---Q---F----
6-15 K-I----R-------
7-20 K-I------------
7-7 K-I------------
73-22 R-I---Q---F----
74-24 Q-T------------
89-30 K-I------Q-----
89-4 K-I-------F----
9-3 K-T------------
98-1 R-I----R-------
98-4 R-I----R-------

CONSENSUS-O T-?-???---LF?-?
ANT70 T-V-MIT---LFQKD
MVP5180 T-I-LQK---LFPK$

CONSENSUS-U ?-?---?---?----
MAL R-R---Q--------
Z321 K-L---M---F---

CPZGAB R-I---Q-------


